OncoNIM® Seq50

Secuenciacion masiva
aplicada al diagnostico
oncoldgico personalizado
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OncoNIM® Seq50

Dirigido a la identificacion de marcadores genéticos que
permitan el establecimiento del pronoéstico individual vy Ia
seleccion del tratamiento mas eficaz para el paciente.

El cancer es el resultado de la acumulacion de alteraciones en la secuencia del ADN, llamadas mutaciones,
que generan una disfuncion de genes implicados en el desarrollo tumoral. Las tecnologias de secuenciacion
masiva permiten la deteccion simultanea de miles de mutaciones, directamente asociadas con la evolucion
y el pronéstico de la enfermedad. Estas alteraciones genéticas son importantes biomarcadores predictivos,
diagnasticos y pronosticos.

La aplicacion de estas nuevas tecnologias en el campo de la oncologia permite el desarrollo de la medicina
personalizada, donde la seleccion de los tratamientos va precedida de la identificacion de marcadores
genéticos que estratifican los subgrupos de pacientes, de forma que puedan recibir el tratamiento mas
eficaz en base al conocimiento actual.

OncoNIM® Seqg50

Panel de secuenciacibn masiva que analiza 2.855 mutaciones conocidas,
localizadas en 50 oncogenes y genes supresores de tumores.
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secuenciacion masiva del ADN tumoral que
incluye un panel de 2.855 mutaciones que afectan
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a 50 genes seleccionados por su relevancia clinica
en un gran ndmero de tumores:
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Cancer del aparato digestivo:
(Pancreas, gastrico y colorectal)

Cancer de pulmon
Cancer de mama, ovario y
endometrio

Tumores hematoldgicos:
(Leucemias agudas, Linfomas, Sindromes
mielodisplasicos y mieloproliferativos)

"

i

OncoNIM® Seqg50

Ofrece un diagnostico molecular personalizado
para Oncologia.



OncoNIM® Seq50

Dirigido alaidentificacion de mutacionesrecurrentes en genes
seleccionados por su capacidad para predecir la respuesta al

tratamiento.

Ofrece una orientacion diagnastica y terapéutica en el estudio de tumores de origen desconocido.
Esta aproximacion al diagnéstico molecular oncoldgico supone un importante progreso sobre los métodos

convencionales de secuenciacion de genes Unicos.

El analisis genético de los 50 genes
incluidos, permite la deteccion
simultdnea de multiples mutaciones
seleccionadas por su capacidad para
orientar el pronostico y adecuar el
tratamiento del paciente oncologico.

SRC

CDH1 FGFR2 JAK3 NRAS -

CDKN2A | FGFR3 IDH2 PDGFRA | STK11

CSF1R FLT3 PIK3CA TP53
CTNNB1 | GNA11 PTEN

Panel de 50 genes analizados en OncoNIM® Seq50

Consideraciones especiales:

Este panelno secuencia en su totalidad los 50 genes
incluidos. Las mutaciones fuera de las regiones “hot
spot” incluidas en el analisis no seran detectadas.
El limite de deteccion es del 5% cuando se obtiene
una profundidad de 500X y del 10% cuando se
alcanza una profundidad 250X. Aquellas regiones
en las que no se obtenga una profundidad superior
a 100X no seran consideradas para su analisis.

Permite:

Una mejora de la calidad
de vida de los pacientes al
acortarse el tiempo hasta la
identificacion del tratamiento mas
efectivo reduciendo los efectos
secundarios.

La detecciéon de poblaciones
minoritarias de células portadoras
de mutaciones no identificables
con las técnicas de secuenciacion
clasicas.

Una reducciéon significativa
en los costes asociados al
tratamiento al facilitar, desde
las fases iniciales, una mejor
prediccion de las probabilidades
de respuesta.

Un analisis simultaneo de las
mutaciones patogénicas de
multiples genes.



Informacion técnica
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Andlisis de 207 amplicones mediante secuenciacion masiva.

Informe de resultados:

Se remitird al servicio solicitante un infome que
incluira, junto a los resultados obtenidos tras el
analisis bioinformatico, una interpretacion clinico-
biol6gica de los hallazgos y en el que se facilitaran:

* La descripcion de las mutaciones presentes
en el tumor y su asociacion con el desarrollo y

la progresion tumoral.

* Ladescripcion de las variaciones polimorficas

identificadas en la muestra

* Informacion relativa a la asociacion de las
mutaciones identificadas con la respuesta a

tratamientos especificos.

remitida.

Tiempo medio de
respuesta: 14 dias*

*El informe de OncoNIM® Seq50
estara disponible 14 dias después
de la comprobacion de la calidad
de la muestra recepcionada.

En aquellos casos en los que
sea necesaria la confirmacion
de las mutaciones mediante
pirosecuenciacion o secuenciacion
por Sanger el informe definitivo
sera emitido en un plazo maximo
de 30 dias.



OncoNIM® Seq50

Muestras y condiciones de envio:

Médula 6sea o sangre periférica:

3-5 mL en tubo de EDTA. Las muestras de sangre periférica
con mas de un 20% de blastos son consideradas Optimas
para el estudio de hemopatias. Envio a temperatura ambiente
en un plazo maximo de 48 horas desde la obtencién de la
muestra. NO CONGELAR.

Tejidos incluidos en parafina:

Bloque de parafina de tejidos fijados con formaldehido. Se
recomienda marcar en el blogue la region tumoral e incluir un
informe y/o un cristal del estudio anatomopatolégico realizado.
En aquellos casos en los que solo se disponga de cristales,
consultar con el laboratorio. Envio a temperatura ambiente
(18-25° (). Evitar la exposicion del bloque a situaciones de
alta temperatura utilizando contenedores refrigerados en los
meses de verano. No se podra realizar el estudio en aquellos
Casos con muestra tumoral insuficiente en el bloque remitido
0 en aquellos casos donde el procesamiento y/o fijacion no
preserve la calidad de la muestra.

Tejido fresco congelado:

25-50 mg (2-3 mm3) de tejido congelado y almacenado a -20° C.
El envio se realiza en hielo seco, en contenedor aislado, en un
plazo maximo de 18 horas.

Muestra de ADN:

500 ng de ADN a una concentracion superior a 10 ng/uL
disuelto en agua, buffer Low TE (< 0.1 uM EDTA) 0 10 mM
TRIS. Envio en sobre a temperatura ambiente.

Contactar con el laboratorio para determinar Ia
idoneidad y las mejores condiciones de envio, en
Casos especiales o con otro tipo de muestras.

NIMGenetics

Es un laboratorio
especializado en diagnostico
genético que dispone de

un equipo multidisciplinar
con dilatada experiencia

en genética oncologica lo
que nos permite ofrecer

un apoyo continuo a
profesionales y a equipos de
investigacion, tanto para el
diagnostico individualizado
como para el desarrollo de
ensayaos clinicos y proyectos
de investigacion.

NIMGenetics S.L.

Parque Cientifico de Madrid
Faraday, 7 (Campus de Cantoblanco)
28049 Madrid

Tel.+34 91 804 7760
M. +34 663 890 823

www. nimgenetics.com
info@nimgenetics.com



NIMGenetics

New Integrated Medical Genetics

Parque Cientifico de Madrid
Faraday, 7 (Campus de Cantoblanco)
28049 Madrid

Tel.+34 91 804 7760
M. +34 663 890 823

www. nimgenetics.com
info@nimgenetics.com

] st b NIMGenetics es un Centro de Diagnéstico Genético autorizado por la Consejeria de Sanidad y Consumo de la Comunidad de Madrid, inscrito en el registro correspondiente con el N® CS10673



